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前  言

  本标准按照GB/T1.1—2009给出的规则起草。
本标准由中国标准化研究院提出并归口。
本标准起草单位:中国标准化研究院、深圳华大基因研究院、天津华大基因科技有限公司。
本标准主要起草人:戚菲、孙广芝、张育润、江洲、任冠华、张蕊、王俊、李英睿、杨玲。
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生 物 信 息 学 术 语

1 范围

本标准规定了生物信息学领域的基本术语及其定义。
本标准适用于生物信息学领域相关概念的统一、协调,以及学术交流和知识传播。

2 术语和定义

2.1 生物信息学

2.1.1
生物信息学 bioinformatics
应用信息科学及相关学科的方法和技术,研究和分析生物体系和生物过程中信息存储、处理和传递

的一门交叉学科。

2.2 生物序列比对

2.2.1
序列比对 sequencealignment
比较两个或两个以上核苷酸或者氨基酸序列间的相似性的过程。

2.2.2
结构比对 structuralalignment
比较两个或两个以上蛋白质或核酸分子空间结构的相似性的过程。

2.2.3
基本局部比对搜索工具 basiclocalalignmentsearchtool;BLAST
基于局部比对的序列数据库搜索工具。

2.2.4
核酸序列 nucleicacidsequence
核酸分子中的(脱氧)核苷酸的排列顺序,常用IUPAC的核苷酸字符集进行描述。

2.2.5
结构域 structuraldomain
蛋白质或核酸分子中具有特定折叠结构和功能的单元。

2.2.6
非翻译区 untranslatedregion;UTR
在信使核糖核酸中位于编码序列两侧的未被翻译成蛋白质的序列。

2.2.7
保守序列 conservedsequence
在进化过程中基本上不变的核苷酸序列或氨基酸序列。

2.2.8
外显子 exon
真核生物基因的一部分,在剪接后会被保留在成熟核糖核酸分子中的序列。
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